23, 110-115(2004)

15

831
11

MDCK

133
HE HEp-2 RD-18s Vero
( )
B95a

RT-PCR

ELISA R-PHA

15

39

71 (E71 )

5 8

(AD) 75 8

AD1 12
2 AD11

AD5

G2 (

AD37 1

AD2
7 AD6 4

AD3

AD2

15 10 8 1

62) 11 3 12
(SRSV) 1

AD40/41

15 )
1
2
€y
65
22
24
A
G2 8 AD2
2
( 2 )
A
A
E2
E24 1
G2
G2
@
75
41
33
E71 27
)2 E9
1
€))
23
4
1 29
HSV1
®

58
6 1 87
A 9
AD3  AD6 AD40/41
B 4 (CB4 )
24 (E24 ) 2
SRSV 1
6 2
2 1
AD2 1 A
AD2
AD2 2
1
4 G2
G2 AD3
A6 1
AD6 2
50
20 3
1 116
B 2 (CB2
E30  AD2  AD3
1 (HSVI ) 1
E30 E71 2
21
2
6
E71 3 CBl  ADl
1



23, 110-115(2004)

1
1 2 3 4 5 6 7 8 9 10 11 12
A8 1
A10 2
B1 1 2 6 3 2 1 3 18
B2 2 3 5
B3 1 1 2
B4 11
B5 1 1
1 5
1 1 2 7
24 1 1
25 1
30 6 5 1 6 3 22
1 1 1 5
71 1 17 18 39
1
1
A(H3) 15 1 16
B 1
1 1
1
A 1 4 3 1 1 1 11
G2 3 5
SRSV 11
1 2 1 2 1 12
2 6 3 3 4 1 1 1 1 24
3 3 1 1 3 7 1 24
5 1 3 2 1 7
6 1 3 4
11 1 1
37 1 1
40/41 1 2
1 2 4
1 1 1 1 5
23 20 10 11 14 34 42 20 17 13 12 23 239
23 17 10 11 13 33 42 20 17 13 11 20 230
77 59 55 77 8L 99 103 71 50 49 40 70 831
63 61 1
6 2 69 24 (5)
116 113
A H3 16 B 29 4 3

AD1 2 CB1 CB3  AD3 HSV1 2 1 152



23, 110-115(2004)

A8 1
A10 2
B1 1 1 1 5 6 4 18
B2 2 1 1 1 5
B3 1 1 2
B4 1 1
B5 1 1
7 5 5
9 1 2 2 2 7
24 1 1
25 1 1
30 1 17 1 2 1 2
1 2 1 5
71 27 3 2 1 4 39

2 1
AH3) 16 16
B 2 2
2 2
1 1
A 9 2 11
G2 8 8
SRSV 1 1 2
1 1 2 4 3 2 12
2 2 6 2 8 4 1 24
3 2 1 12 4 2 24
5 3 2 1 7
6 2 2 4
11 1 1
37 1 1
40/41 2 2
1 1 1 1 1 4
1 4 5
30 34 6 24 34 36 1 39 8 4 6 5 11 239
24 33 6 24 34 35 1 3 8 4 6 5 11 230
65 75 23 63 116 107 16 2 160 19 15 47 44 79 831




23, 110-115(2004)

34
AD3 12  AD2 6  ADL
4 AD5 3 1 (
1 ) E71 A 2 CA10  CBl
AD37 1
®)
107 106
28 19 2 155
35
E30 17 CBL 5  E9
AD2 AD3 2 CB2 CB5
E25  E71 SRSV AD5 1
)
16 16
10 7 2 35
E30 1
®
2
3 1
( )
&)
160 160
16 6 4
3 189 38 14
AD2
CBL 6 E7 5 AD3 4  ADL
E9  E30  AD5 AD6 2
CA8  CAL0  ET1 1
2 1 1
1 2 2
(10)
19 15
4 3 1 23
8
AD2 4  ADlL 2 CB3
AD5 1
(11)
15 9
8 1 26
4
AD3 2 CB2 1 1

12)

47
7 4 3
61 6
E9
2 ENl HSV1 1
(13)
44
7 4
4 1
(14)
79
34 25 15
1 6 140
11
E71 4 CB2  E30
AD2 1
3
579 139
140
E71 22 18
14 1 6 HSVl 4
2 2
1
232 36
(30 17 ) CB11
E71 1
223 79
AD 25
18 12 CB9 628
1 3 SRSV 2 CA10
1 7
G2 Ad6
AD2 A E24 G2 E30
AD2 SRSV G2 AD3
47 3
CBL 2
1
35 5
4 2
AD37 1

CB 16

46

34
48
AD11

59

CB1

AD 56

CA

36

20
AD 2

86

E71

2
E71
1

AD11

E71



23, 110-115(2004)

3
A2 1 1
Al0 1 1 2
B1 12 8 6 2 28
B2 6
B3 1 1 2
B4 1
B5 1
5 5
2 8
24 2
25 1 1
30 4 17 4 25
1 6 3 9
71 22 1 18 1 42
1
1

A(H3) 16 16

B 2

2
1

A 11 11
G2 8 8
SRSV 2 2
1 9 4 13
2 18 8 26
3 20 1 8 29
5 1 1 7
6 2 5
11 1 1
37 1 1 2
40/41 2 2
1 4 1 5
5

140 36 86 3 0 2 1 5 0 273
139 36 79 3 0 2 1 5 0 265
579 232 223 47 2 4 2 35 9 1133

2 1 HSV1 9 2



15
74

E71

23, 110-115(2004)

E71

27

33
E71
10

A(HL)

16
E71

A(H3)

B 15
A(H3) 16 B 2 A(H3)
B
27.7  23.4
E71
1) 21 102 106(2002)



